Bewertungsausschuss nach § 87 Abs. 1 Satz 1 SGB V
Geschéftsfihrung des Bewertungsausschusses

BESCHLUSS

des Bewertungsausschusses nach 8 87 Abs. 1 Satz 1 SGB V
zu Anderungen des Einheitlichen BewertungsmafRstabes (EBM)

in seiner 220. Sitzung (schriftliche Beschlussfassung)

mit Wirkung zum 1. April 2010

Der Bewertungsausschuss beschliel3t die Ergdnzung des Abschnitts 11.3 wie folgt:

Ergéanzung des Abschnitts 11.3

11320 Nachweis oder Ausschluss einer
krankheitsrelevanten oder krankheits-
auslésenden genomischen Mutation mittels
Hybridisierung menschlicher DNA

Obligater Leistungsinhalt
- Hybridisierung  menschlicher DNA  mit
markierten Sonden,

Fakultativer Leistungsinhalt

- Extraktion menschlicher DNA aus Zellen oder
Gewebeproben,

- Spaltung menschlicher DNA mittels eines
Restriktionsenzyms,

- Southern-Transfer mit anschlieRender

qualitativer Auswertung mittels
Autoradiographie  oder nicht-radioaktiver
Verfahren,

- Auswertung der erhobenen Befunde,
je Sonde 780 Punkte

Die Berechnung setzt die Begrindung, die die
Art der Erkrankung enthalt, und die Angabe der
Art der Untersuchung (Gennummer, Genname
nach OMIM) und den Multiplikator (Anzahl der
durchgefuhrten Hybridisierungen) voraus.

Zum  Nachweis oder Ausschluss einer
krankheitsrelevanten genomischen Mutation ist
diese Leistung nicht als Screening-Leistung,
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sondern nur im  begrindeten Einzelfall
berechnungsfahig.

Die Gebuhrenordnungsposition 11320 ist im
Behandlungsfall nicht neben der
Gebuhrenordnungsposition 08571
berechnungsfahig.

Die Gebihrenordnungsposition 11320 ist im
Krankheitsfall nicht neben den
Gebuhrenordnungspositionen 01791, 01793,
01836 und 11231 berechnungsfahig.

11321 Nachweis oder Ausschluss einer
krankheitsrelevanten oder krankheits-
auslosenden genomischen Mutation mittels
Amplifikation menschlicher DNA mittels
Polymerase-Kettenreaktion

Obligater Leistungsinhalt
- Amplifikation menschlicher DNA mittels
Polymerase-Kettenreaktion,

Fakultativer Leistungsinhalt

- Extraktion menschlicher DNA aus Zellen oder
Gewebeproben,

- Spaltung menschlicher DNA mittels eines
Restriktionsenzyms,

- Elektrophoretische Auftrennung und
qualitative Auswertung,

- Auswertung der erhobenen Befunde,

- Elektrophoretische Auftrennung und
qualitative Auswertung,

je unterschiedlicher Zielsequenz (Primerpaar) 630 Punkte

Die Berechnung setzt die Begrindung, die die
Art der Erkrankung enthalt, und die Angabe der
Art der Untersuchung (Gennummer, Genname
nach OMIM) und den Multiplikator (Anzahl der
durchgefuhrten Hybridisierungen) voraus.

Zum  Nachweis oder Ausschluss einer
krankheitsrelevanten genomischen Mutation ist
diese Leistung nicht als Screening-Leistung,
sondern nur im  begrindeten  Einzelfall
berechnungsfahig.

Die Gebihrenordnungsposition 11321 ist im
Behandlungsfall nicht neben der
Gebuhrenordnungsposition 08571
berechnungsfahig.

Die Gebulhrenordnungsposition 11321 ist im
Krankheitsfall nicht neben den
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Gebuhrenordnungspositionen 01791, 01793,
01836 und 11231 berechnungsfahig.

11322 Nachweis oder Ausschluss einer
krankheitsrelevanten oder
krankheitsauslésenden genomischen
Mutation mittels Sequenzierung menschlicher
DNA

Obligater Leistungsinhalt
- Einzelstrangsequenzierung menschlicher
DNA zum Nachweis von Punktmutationen,

Fakultativer Leistungsinhalt

- Doppelstrangsequenzierung,

- Extraktion menschlicher DNA aus Zellen oder
Gewebeproben,

- Spaltung menschlicher DNA mittels eines
Restriktionsenzyms,

- Auswertung der erhobenen Befunde,

je Ansatz 2825 Punkte

Die Berechnung setzt die Begrindung, die die
Art der Erkrankung enthélt, und die Angabe der
Art der Untersuchung (Gennummer, Genname
nach OMIM) und den Multiplikator (Anzahl der
durchgefuhrten Hybridisierungen) voraus.

Die Sequenzierung ist nur in einer Richtung
berechnungsfahig, die Sequenzierung des
komplementéaren Stranges ist nicht gesondert
berechnungsfahig.

Zum  Nachweis oder Ausschluss einer
krankheitsrelevanten genomischen Mutation ist
diese Leistung nicht als Screening-Leistung,
sondern nur im  begrindeten  Einzelfall
berechnungsfahig.

Die Gebihrenordnungsposition 11322 ist im
Behandlungsfall nicht neben der
Gebuhrenordnungsposition 08571
berechnungsfahig.

Die Gebihrenordnungsposition 11322 ist im
Krankheitsfall nicht neben den
Gebuhrenordnungspositionen 01791, 01793,
01836 und 11231 berechnungsfahig.

Q:\Gremien\_Sitzungen\01 Bewertungsausschuss\Sitzungen 2010\220. Sitz_UV_Ergénzung Kap 11\Beschluss\2010-03-16 Beschluss_Erganzung Kap 11_Final.doc  Seite 3 von 3



